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Pesquisa realizada pelo Lacen e Friocruz aponta nova subvariante
dadmicronem MT
MONITORAMENTO DA COVID-19
Redacdo RBMT

Uma pesquisa realizada pela Fundagdo Oswaldo Cruz (Fiocruz), em parceriacom o Laboratorio Central de
Mato Grosso (Lacen-MT), entre os meses de fevereiro e margo de 2023, aponta a circulagcéo de umanova
subvariante da 6micron no Estado, aCH.1.1.1 (BA.2.75.X).

A andlise foi feita pela equipe coordenada pelo pesquisador da Fiocruz Luiz Carlos Junior Alcantara, que
recebeu 94 amostras, sendo 30 positivas para Covid-19.

“Observa-se que, atualmente, o cenério da Covid-19 é caracterizado pela hegemonia de 6micron e suas
distintas sublinhagens, como BA.5.X, BQ.1.X, BA.275.X, XBB.X e agora umanova subvariante, aCH.1.1.1
(BA.2.75.X)", diz o pesquisador Luiz Carlos Janior Alcéantara no relatério da pesquisa.

A diretorado Lacen-MT, Elaine Cristina de Oliveira, avalia positivamente a pesquisa no sentindo de
identificar as variantes em circulagcdo no estado e analisar a predominancia delas entre os casos confirmados
de coronavirus. “E imprescindivel o constante monitoramento das doencas virais circulantes em Mato
Grosso, pois, a partir desse acompanhamento, conseguimos dar suporte para construcéo de politicas publicas
adequadas a cada situacéo”, diz agestora.

A diretora ainda explica que as agdes de vigilancia gendbmica em Mato Grosso iniciou em outubro de 2021 e,
até momento, o Lacen-MT j& sequenciou mais de 800 amostras e continua realizando o monitoramento das
amostras que sdo entregues ao laboratdrio.

Sequenciamento de dengue

Além da andlise da Covid-19, a pesquisa em parceria com a Fiocruz também realizou o sequenciamento
genético dadenguetipo 1 (Denv 1) e dengue tipo 2 (Denv 2), as mais comuns em Mato Grosso.

Um total de 24 amostras positivas para Denv 1 foram processadas e 100% delas foram identificadas como
Genotype V. Conforme Elaine, esse tipo de dengue é um virus que ja circula dentro do estado.



Das 40 amostras positivas para Denv 2, todas eram da linhagem Genotype |11, que também jafoi identificado
no estado.

“ Atualmente os arbovirus estéo circulando de forma simultdnea com Covid-19 no Brasil, situagéo que coloca
0 pais no centro das aten¢Bes mundiais quando o assunto € salde publica. Por isso, enquanto estado,
precisamos ficar sempre atentos aos cenarios e suas mudancgas’, acredita Elaine.

Outras pesquisas

Entre janeiro e marco de 2023, o Lacen-MT realizou de forma independente outras duas pesquisas para
identificagcdo e monitoramento das variantes da Covid-19 circulantes no Estado. Ao todo, foram sequenciados
56 genomas, provenientes de pacientes sintométi cos e positivado para a doenca.

O resultado da andlise apontou que 100% das amostras sequenciadas apresentaram a variante 6micron. O
estudo mostra que a subvariante BA.2.75.X comega a aparecer em circulacdo a partir do més de fevereiro.

As amostras das trés pesguisas sao provenientes de pacientes dos municipios de Cuiabd, Queréncia, Varzea
Grande, Tangara da Serra, Santo Anténio do Leverger, Cocalinho, Brasnorte, Confresa, Lucas do Rio Verde,
Colider, Nossa Senhora do Livramento, Planalto da Serra, Uni&o do Sul, Campo Novo do Parecis, Novo
Mundo, Canarana, Itiquira, Juina, Sinop, Nova Ubiratd, Sorriso, Rondondpolis, Marcelandia, Mirassol
D'Oeste, Paranaita, Barra do Bugres e Nortelandia.
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